Ementa de Curso

“Plink — Poderosa ferramenta para andlise de associa¢do genomica
ampla”

Duragao: ~3 horas

Parte 01

1. Breve introdugao aos estudos de associagao caso-controle

2. Introdugdo do uso do Plink e organizagao de dados

2.1. O que sao os arquivos nas extensoes “.bed”, “.bim”, “.fam”, e “.ped”, “.map”?
2.2. Como realizar filtro de dados usando o Plink?

2.3 Trabalhando com dados externos (arquivos de fenodtipos e covariaveis) para
estudos de associagao.

2.4. Um modelo de comando para associagao gendmica ampla.

Parte 02

1. Controle de qualidade (QC — Quality Control) de dados em um estudo de GWA
(Genome Wide Association) ou WGA (Whole Genome Association).

1.1. Controle de qualidade de dados em nivel amostral
1.2. Controle de qualidade de dados em nivel de gendtipo

Parte 03

1. Introdugdo basica as principais ferramentas auxiliares para os estudos de
associa¢dao gendmica ampla e manipulagdo de dados (R, Haploview e LocusZoom)

1.1. Uso do R para manipulacao bésica de tabelas geradas pelo Plink

1.2. Haploview: introducao a visualizacdo de plots de associagdo genOmica e
estudos de LD (linkage disequilibrium)

1.3. LocusZoom: uma andlise regional dos marcadores genéticos gerados na
varredura gendmica do Plink

2. Conclusoes finais e encerramento
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